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Med henblik pa at sammenligne Mycoplasma bovis-isolater indsamlet i danske kveegbesaetninger i perioden
1981-2001 hhv. perioden 2011-2014, blev 78 isolater (28 fra fgr 2002 and 50 fra efter 2010) undersggt med
helgenomsekventering med hjalp fra Wageningen University & Research. Denne form for analyse
kortlaegger hele bakteriens arvemateriale, hvilket ggr det det muligt at sammenligne bakterieisolater pa et
meget detaljeret niveau.

Uanset, hvilken type analyse der blev udfgrt pa genmaterialet, viste det sig, at isolaterne fra fgr 2002 var
genetisk set meget ens. Ligeledes var det tilfaeldet med alle undtaget et isolat fundet efter 2010. Til
gengald var der markant forskel pa genomerne fra isolaterne fra de to tidsperioder. Det betyder, at de to
grupper af isolater formentlig stammer fra to forskellige kilder og har spredt sig uafhangigt af hinanden.
Det kan ikke udelukkes, at isolaterne fra den seneste periode kan vaere nyintroduktion til den danske
kvaegpopulation.

Da bakterieisolaterne var meget ens indenfor den samme tidsperiode, kunne der ikke identificeres
genetiske forklaringer pa den store forskel pa sygdomsbillederne, der blev observeret i de deltagende
beszetninger i perioden 2011-2014. Med andre ord var der ikke forskel pa bakterier isoleret fra kvaeg med
lungebetaendelse, mastitis eller ledbetandelse henholdsvis raske dyr, der havde faet svabret gje i
projektsammenhang.

Forskerne i et igangvaerende samarbejde mellem europeeiske laboratorier (CoVetLab), som
Veterinzrinstituttet er en del af, vil nu forsgge at sammenligne de danske isolater med udenlandske
isolater for at undersgge, om der ligger yderligere forklaringer pa de forskellige sygdomsbilleder og
spredningsmgnstre gemt i genomerne fra bakterierne.



